
Mentype® AMLplexQS 
Mentype® AMLplexQS es un análisis de PCR múltiple a partir cDNA diseñado para la diferenciación del subtipo y 
diagnóstico de la leucemia mieloide aguda (AML). El ensayo identifica transcriptos de 11 fusiones génicas y 34 
variantes transcripcionales en una única reacción de PCR por lo que es una herramienta de cribado ideal para el 
diagnostico rápido, rutinario y fiable.  Mentype® AMLplexQS cubre un amplio rango de aberraciones 
cromosómicas clínicamente relevantes (ver tabla de abajo). El test se hace por análisis de fragmentos usando 
electroforesis capilar.  
Mentype® AMLplexQS es muy específico y se usa en el diagnóstico de rutina de AML. El ensayo garantiza un 
funcionamiento robusto independientemente de la cantidad de cDNA utilizado. Debido al formato multiplex, 
Mentype® AMLplexQS agiliza el diagnóstico permitiendo un cribado de alto rendimiento (HTS) comparado con las 
aproximaciones de PCR convencional. Representa la solución inteligente, eficaz y fiable para detectar 
aberraciones cromosómicas de la enfermedad AML. 

       Aberraciones cromosómicas y variantes de AML detectadas 

Fusiones génicas Aberraciones 
cromosómicas Variantes 

AML1-ETO t(8;21) (q22;q22) - 
BCR-ABL t(9;22) (q34;q11) e1a3 

e1a2 
b3a2 
b3a3 
b2a2 
b2a3 

CALM-AF10 t(10;11) (p13;q14) AF10_240-
CALM_1987 
AF10_240-
CALM_2092 

CBFB-MYH11 inv(16) (p13;q22) Type A 
Type B 
Type C 
Type D 
Type E 
Type F 
Type G 
Type H 
Type I 
Type J 

DEK-CAN t(6;9) (p23;q34) - 
MLL-AF6 t(6;11) (q27;q23) - 
MLL-AF9 t(9;11) (p22;q23) 6A_(THP-1) 

7A_(10A) 
8A_(MM6) 
6B_(9B) 

MLL-ELL t(11;19) (q23;p13.1) e10e2 
e10e3 

MLL-PTD Partial Tandem 
Duplication e9e3 

e10e3 
e11e3 

NPM1-MLF1 t(3;5) (q25.1;q34) - 
PML-RARA t(15;17) (q22;q21) bcr1 (PR-L) 

bcr2 (PR-V) 
bcr3 (PR-S) 

Zaragoza ● Madrid ● Lisboa ● Montevideo Tel. (0034) 976 32 06 38           Fax. (0034) 976 32 06 60          email.  dlw@dlongwood.com        



Mentype® AMLplexQS  
Mentype® AMLplexQS asegura los resultados obtenidos con dos controles internos que no requieren reactivos
extra. Un Sensor de Calidad (QS) garantiza que la amplificación no ha sido inhibida. El control ABL garantiza la
efectividad de la transcripción reversa del RNA a cDNA y de la calidad del  cDNA molde generado. Además
Mentype® AMLplexQS incluye un cDNA con la fusión génica AML1-ETO que puede usarse como control positivo.  
La inclusión de controles, junto con la robustez del ensayo y la fácil interpretación refuerzan la decisión de su uso.  

Un perfil claro del cDNA es vital para el comienzo rápido de la terapia 

Electroferograma del control de Mentype® AMLplexQS usando 500 ng de cDNA AML1-ETO. Análisis desarrollado en Analizador Genético ABI 
PRISM® 3130 con marcador de Peso Molecular 550 (BTO) y el programa GeneMapper® ID. 

Especificaciones técnicas Uso de Analizador Genético ABI PRISM®  
Cantidad de cDNA molde por reacción: 0.2 - 1.0 µg ABI PRISM® 310 
Volúmen de PCR por reacción: 25 µL ABI PRISM® 3130/3130xl/3500/3500xl  
Marcadores Fluorescentes: 6-FAMTM, BTG, BTY, BTO ABI PRISM® 3100-Avant/3100 

ABI PRISM® 3700/3730  

Información para pedidos 

Mentype® AMLplexQS Número de referencia 

25 reacciones BT- 45-31220-0025 
100 reacciones BT- 45-31220-0100 
400 reacciones BT- 45-31220-0400 
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