Mentype® AMLplexes C€

Mentype® AMLplex@S es un analisis de PCR multiple a partir cDNA disefiado para la diferenciacion del subtipo y

diagnéstico de la leucemia mieloide aguda (AML). El ensayo identifica transcriptos de 11 fusiones génicas y 34

variantes transcripcionales en una Unica reacciéon de PCR por lo que es una herramienta de cribado ideal para el

diagnostico rapido, rutinario y fiable. Mentype® AMLplex®S cubre un amplio rango de aberraciones
cromosdmicas clinicamente relevantes (ver tabla de abajo). El test se hace por analisis de fragmentos usando
electroforesis capilar.

Mentype® AMLplex@ es muy especifico y se usa en el diagndstico de rutina de AML. El ensayo garantiza un
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funcionamiento robusto independientemente de la cantidad de cDNA utilizado. Debido al formato multiplex,
Mentype® AMLplex@S agiliza el diagnéstico permitiendo un cribado de alto rendimiento (HTS) comparado con las
aproximaciones de PCR convencional. Representa la solucion inteligente, eficaz y fiable para detectar
aberraciones cromosdmicas de la enfermedad AML.

Aberraciones cromosémicas y variantes de AML detectadas
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Mentype® AMLplex®s

Mentype® AMLplex®S asegura los resultados obtenidos con dos controles internos que no requieren reactivos

extra. Un Sensor de Calidad (QS) garantiza que la amplificacién no ha sido inhibida. El control ABL garantiza la

efectividad de la transcripcion reversa del RNA a cDNA y de la calidad del cDNA molde generado. Ademas

Mentype® AMLplexQS incluye un cDNA con la fusion génica AML1-ETO que puede usarse como control positivo.

La inclusién de controles, junto con la robustez del ensayo y la facil interpretacion refuerzan la decision de su uso.

Un perfil claro del cDNA es vital para el comienzo rapido de la terapia
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Electroferograma del control de Mentype® AMLplexQS usando 500 ng de cDNA AML1-ETO. Andlisis desarrollado en Analizador Genético ABI
PRISM® 3130 con marcador de Peso Molecular 550 (BTO) y el programa GeneMapper® ID.

Especificaciones técnicas

Cantidad de cDNA molde por reaccion: 0.2 - 1.0 ug
Volimen de PCR por reaccién: 25 L

Marcadores Fluorescentes: 6-FAM™, BTG, BTY, BTO

Informacion para pedidos

Uso de Analizador Genético ABI PRISM®
ABI PRISM® 310

ABI PRISM® 3130/3130xI/3500/3500x!

ABI PRISM® 3100-Avant/3100

ABI PRISM® 3700/3730

Mentype® AMLplex@s

Numero de referencia

25 reacciones

BT- 45-31220-0025

100 reacciones

BT- 45-31220-0100

400 reacciones

BT- 45-31220-0400
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