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GENDX

Con mas de una década de experiencia en la investigacion y desarrollo de reactivos y software para HLA, GenDx le
ofrece las mejores herramientas para el tipaje HLA de alta resolucion mediante Secuenciacién Masiva o “Next
Generation Sequencing” (NGS).

e NGSgo-AmpX: primers de amplificacidon validados en mas de 1000 muestras

e Protocolos completos para el workflow NGS para tipaje HLA

¢ Independiente de la plataforma

e Asignacién de alelos fiable

e Analisis de secuencias exdnicas e intrdnicas
e Analisis de multiples loci

e |dentificacidn de alelos nuevos y nulos

Conoce mds sobre nuestros productos, software, soporte, educacion y servicio de laboratorio en www.gendx.com
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Workflow NGS para el tipaje HLA
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Alineamiento

Las lecturas brutas son alineadas usando un algoritmo especifico que incorpora informacion de la libreria (IMGT/HLA
database).

Phasing

Basado en andlisis estadisticos de todas las lecturas, el Algoritmo Clasico de Phasing determina para cada posicidn si
es homocigoto o heterocigoto. En el caso de una posicién heterocigota, el algoritmo determina su fase comparando
con las posiciones heterocigotas adyacentes.

El Algoritmo Cluster de Phasing separa las lecturas en dos clusters, determinando los grupos de lecturas procedentes
de cada alelo.

Genotipado

Todos los alelos de la libreria se comparan con los haplotipos posibles. En esta fase del andlisis, se determinan
los mismatches de cada alelo y los mismatches respecto al phasing. Los mismatches en los exones e intrones
se presentan por separado.

Se genera una lista con todos los genotipos posibles.

Software NGS - Tipaje HLA

Alelos candidatos
Estadisticas de calidad Vista del gen completo Informacidon de phasing

«NGSengine® (=3[

File Aligner View Tools Help Epcrimenfpl

GENDX' cfrrf - - -

Library Alighment | Statistics | SNP Calling  Allele ranking  Genotype ranking | XML HML Report Approval | Alignment Debugger

IMGT 3.18.0-Core
- !_j—o—»(m 1 —— | i | —— - {—} _'
- 7 184 0 n m 21 310 405 505 800 700 200 870 o2 1072 172 1272 1372 1472 1572 1871 Fedl 1871 1082 2080 2150 2250 243 2443 2543 2843 2748 2243 2043 3|
; PR TR e RS g e P oRmgERm e e e e e e e pe e g
| I 1] | H I . ] : Profunididad
Data folders Sc 4 e smeoca s o scoe go s o os ¢ o R S 7 - S . =
£ R Y SN SR o — o7 & R\ S — < ¢
\WATSON\RedirectedFoldersiselens L de |ectura
Connoter -
| |coso20002 -]
-
Analyze All - PRSI O i .
o m 1r
i 0 G -1 Rejections Show library .
90NA Positon: | 2966 53058 0,8 BT A58 — [ Separatealleles [ Show statistics - | + |
Disclaimer

The full workflows described in this document are not for use in diagnostic procedures. No claim or representation is intended to provide informa-
tion for the diagnosis, prevention, or treatment of a disease. GenDx®, NGSgo®, NGSengine® are registered trade names of Genome Diagnostics
B.V., all other trademarks are property of their respective owners. Mi5-004 V1



